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Osszefoglaléds

Elelmezésiink biolégiai alapjai, kultirnévényeink génforrésai
egyre inkabb veszélyeztetettek, ezért a génbankok egyre
fontosabb szerepet téltenek be a névényi genetikai eréforréasaink
megbrzésében. A Nemzeti Biodiverzitas- és Génmegbrzési
Kézpont (NBGK) kiemelked6 szerepet télt be évtizedek ota a
hazai névényi génmegdbrzésben. Az NBGK 2013-6ta foglalkozik
gyltmélcstermé névények ex situ megbrzésével. A génbanki
megbrzés és fenntartas mellett az intézet feladatai kbzé tartozik
a meg0rzott tételek vizsgalata, dokumentacidja is.

Abstract

The biological foundations of our food and the gene sources of
our cultivated plants are increasingly endangered, which is why
gene banks play an increasingly important role in the
preservation of our plant genetic resources. The National
Biodiversity and Gene Conservation Center (NBGK) has been
playing a prominent role in domestic plant gene conservation for
decades. Since 2013, the NBGK has been dealing with the ex
situ conservation of fruit-bearing plants. In addition to genebank
preservation and maintenance, the institute's duties also include
examination and documentation of preserved items.

1. Bevezetés

Napjainkban fontos feladat a genetikai eréforrasok megérzése. A mezégazdasagban hasznalt
és vadonéld névényeink egyarant veszélyeztetettek, ezért a génbankok egyre fontosabb szerepet
toltenek be a genetikai ertforrasok megérzésében. Hazank legnagyobb ndévényi génbankja, a
Nemzeti Biodiverzitas- és Génmegdrzési Kézpont (NBGK) kiemelked6 szerepet vallal ebben. Az
NBGK 2013-6ta foglalkozik gyimoélcstermd novények ex situ megbrzésével. A ndvényallomany
immar kozel 9 hektaron helyezkedik el, tobb, mint 1000 génbanki tétellel. A génbanki megérzés és
fenntartas mellett a feladatok kdzé tartozik a begydjtott tételek vizsgalata. A deszkriptorok leirasa
(fenotipus jellemzése) és a pomolégiai fotddokumentacié mellett feladatunk a beltartalmi jellemzék
meghatérozdsa, valamint a genotipus feltardsa, mely a gyUjtott tételek kozotti rokonsagi
kapcsolatok, azonossagok meghatarozasara is alkalmas.
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2. A génbankok szerepe a régi gyliimolcsfajtak és valtozatok megérzésében

A régi gyimolcsfajtak igen fontosak a biodiverzitas szempontjabdl, hiszen ezek a Karpat-
medencei tajfajtak szamos elényds tulajdonsaggal birnak. Bar tobbnyire kis kertekben lelheték mar
csak fel és az intenziv termesztésbdl kiszorultak, igen jo ellenalld képességgel is rendelkezhetnek
egyes kartevbkkel/korokozokkal szemben. Beltartalmi értékeik kivaléak és specialis fogyasztoi
igények kielégitésére is alkalmasak lehetnek, azaz a piaci kinalat bdvitésére is felhasznalhatok.
Mindemellett el6nyds tulajdonsagaik miatt, akar a termesztésbe is vonhatdk ujra és a nemesitési
programokban is fontos szerepet jatszhatnak [15] [3] [11] [14].

A régi fajtak fenntartasaban jelentds szerepet jatszanak a génbankok, melyek fontos feladata
ezek megbrzése. A megdrzés mellett, gyljtéutak keretében felkutatjak az egyes tajegységeken
fellelhetd régi fajtakat, majd begydijtik 6ket [15]. A begyUjtdtt tételek leszaporitasa utan dltetvény
formajaban jelennek meg a génbankokban. Ezutan kezdédik a leszaporitott tételek vizsgalata. A
vizsgalatok soran felvételezésre kerlilnek a fenotipusos jellemzdk. A deszkriptorok felvételezéséhez
tobb nemzetk6zi egylttmikoddésen alapuld keretiranyelv all rendelkezésre. A génbanki vizsgalatok
soran felvételezzik a f6 fajtatulajdonsagokat, mint a termékenyulési sajatossagok,
viragzasfenologiai jellemzék, levél-, gyimoélcs-, vesszé morfolégiai jellemzdk stb., nemzeti és
nemzetkdzi iranyelvek alapjan (UPOV - International Union for the Protecton of New Varieties of
Plants , ECPGR - European Cooperative Program for Plant Genetic Resources), valamint egyedi
megfigyeléseket végzink, mint példaul egy-egy spontan fert6zé kérokozédval szembeni ellenalld
képesség [5][2].

Azonban egy begyUjtott tétel pontos beazonositdsahoz a fenotipuson tul a genotipus
vizsgalatok szerepe is jelentés. Ezaltal lehetévé valik a fajta genetikai ujjlenyomatanak
meghatarozasa, az egyes rokonsagi kapcsolatok, sziil6-utéd kapcsolatok felmérése, rezisztencia
tulajdonsagok, termékenyllési sajatossagok is, valamint egy génbank esetében kiszlrheték az
esetleges duplikatumok, mérhetévé valik a diverzitas mértéke [8] [7].

Az emberi civilizacié fejlédése soran egyre fontosabba valt az el6érelatas, ezaltal az értékes
taplalékok kivalogatasa és megdrzése. A kivalasztott ndvényekre kockazatot jelentettek a haboruk,
természeti katasztréfak, ezaltal tdbb odafigyelést kellett forditani megdérzéstikre. A paleolitikumban
Osszegyljtott termények gécpontokként maradtak fenn, igy a géncentrumok kialakulasaban is
szerepet jatszhattak [13].

A génmegbrzés a genetikai eréforrasok megdrzését, védelmét jelenti. Egy adott faj genetikai
eréforrasait azok a természetesen eléforduld ndvényanyagok, valamint mesterséges Ultetvények
jelentik, amelyek hasznos genetikai informaciét hordoznak, ezért védelmik fontos a genetikai
diverzitas fenntartdsa miatt [12].

Hazankban a fajtagylijtemények sziikségességét az 1940-es években ismerték fel. Ekkor
alapitottdk meg a Gyumdlcsfa Torzskdnyvezd Bizottsagot, melynek tagjai neves szakemberek
voltak, akik gyljtdbmunkajukkal is hozzajarultak a fajtdk megérzéséhez. A begylijtott fajtakat az
Erzsébet Kirdlyné Torzsgyumolcsds kamaraerdei telepén ultették el, amely késébb a Kertészeti és
Elelmiszeripari Egyetem kezelésébe keriilt [1].

Az 1970-es években indulhatott el a gyimdlcsfajok fajtainak szisztematikus begyijtése. A
gyumolcs génkeészlet begyiljtését és megbrzését indokolta a féldbirtok viszonyok valtozasa, az
6sgylimolcsOsoket, hagyas fas terlleteket sorra mivelés ala vontak. Tovabba a termesztési
problémak is megoldasra vartak, szikségesnek tartottak a fajtak felujitasat. Hazai és kalfoldi fajtakat,
termesztett és félvad valtozatokat, vadfajokat, fajhibrideket gyUjtottek be. A génbanki megérzésre
minden értékes tulajdonsaggal rendelkezd egyed alkalmas, a tulajdonsagok kézll pedig szinte
barmelyik lehet értékes a késdbbiekben. A génbank az élévilag Osszes fajanak, fajtajanak és
valtozatanak fenntartasat szolgalé intézmény [10].

Hazankban 6sszesen 17 allami gyimdlcs gyljtemény talalhatd, ahol génbanki vizsgalatok is
zajlanak, ebbdl az 5 legnagyobb gyljtemény: Debreceni Egyetem Agrar Kutatéintézetek és
Tangazdasag Ujfehértéi Kutatdintézete, Magyar Agrar- és Elettudomanyi Egyetem (MATE)
Kertészettudomanyi Intézet, Gyiumolcstermesztési Kutatokdzpont, Ceglédi Kutatéallomasa,
valamint Erdi Kutatoallomasa és Fertédi Kutatoallomasa, Nemzeti Biodiverzitas- és Génmegérzési
Kdzpont gyljteménye. A felsorolt gyljtemények kdzil az elsé kettd 2000 feletti tételszammal, mig a
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masik harom 1000 feletti tételszammal rendelkezik. Magan gyimolcs gyljteményekbdl 34 talalhatod
az orszagban, ebbdl 2 gyljtemény 1000 tétel feletti, 3 gyljtemény 500 tétel feletti [9].

3. A Nemzeti Biodiverzitas- és Génmegorzési Kézpont gyimolcs
gyljteménye

Az NBGK gyumolcs génbanki gyljteményének elsd gyljteményrésze 2013 8szén kerdilt
telepitésre, melyek az Ujfehértoi génbankbol szarmazo tételek atadasaval keriiltek Tapidszelére. A
tovabbi gyljteményrészek telepitését szamos gydjtéut elézte meg. Tobb magyarorszagi terlleten is
gyljtések torténtek: Balatonfelvidék, Nograd megye, Borsod-Abauj-Zemplén megye, Tolna megye,
Gyér- Moson-Sopron megye, Bacs- Kiskun megye, Somogy megye, Baranya megye (Zselic), Pest
megye. 2015-ben Nogradbol begydjtott tételek, majd 2017-ben a Balaton-felvidékrél és az Alféldrol
szarmazok gazdagitottak az akkor majd 3 hektaros gydjteményt. 2018-ban és 2019-ben a
gyljtemény tovabb bovilt 6sszesen 5 hektarral, 2515 egyeddel, melyek tébb gydjtéut
eredményeként kertltek a gydjteménybe (1.abra).

Mas génbanki gyljteményekbdl, intézeti atadassal is érkeztek génbanki tételek. A majd 9
hektaros gyljteményben az almatermésiieken (alma, korte, naspolya, birs) és a csonthéjasokon
(szilva, meggy, cseresznye, 6szibarack, kajszi) tul kuldnleges gyimadlcsfajok is megtalalhatéak, mint
a husos som és a hazi berkenye. Tovabba a gyljteményt gazdagitja 1 hektar dié, melyben a maig
termesztésben |évé fajtaktol, a régi pekandio fajtakon at, a begydjtott dié fajtak is fellelhetéek.
Valamint szintén a gyimadlcs génbanki gyljtemény része egy tdbb, mint 100 fajtat szamlalé sz616
gydjtemeény, melyben borsz8l6 és csemegeszil6 fajtak egyarant helyet kaptak.

= Carya illinoinensis
= Cornus mas

= Cydonia oblonga
= Juglans ailantifolia
= Juglans regia

= Malus domestica

m Mespilus germanica

 —7 = Prunus armeniaca

= Prunus avium
Prunus cerasus
® Prunus domestica
= Prunus persica
= Pyrus communis
= Pyrus pyrifolia
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1. abra. Az NBGK gytimblcs gyljteményének faji eloszlasa (2022)

Az NBGK gyimolcs génbanki gyljteményének célja a Karpat-medencei gyumodlcsfajtak és
valtozatok megdrzése, fenntartdsa ex situ megbrzésben, valamint a tételek vizsgalata. A
névényallomany csak allomanyban fenntartott (nem krioprezervalt), szaporitasa vegetativ Gton
torténhet, ezzel is biztositva a begyijtott genetikai kildnlegességek allanddsagat.

A gyimolcs génbanki felvételezése

A gyumdlcs génbanki felvételezések tobb részegységre bonthatdk. Egyrészt a begyijtott
génbanki tétel fenotipusos jellege meghatarozhato lesz altala, a génbanki tételt leiréd deszkriptorok
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pedig felvételezésre kerilnek, ezzel egytitt a fajtabélyegek, kilénleges jellegek is leirhatova valnak.
A fenotipus leirdsahoz hozzatartozik a fenostadiumok megfigyelése, mely a virdagzas és a
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2. abra. Pomolégiai fotodokumnetacio az NBGK gydjteményében (2022)

gyumolcsérés kapcsan kiemelt szerepet tolt be. Szintén ide tartozik a tétel morfoldgiai leirasa,
melyhez tébb szakmai iranyelv (Pl. UPOV iranyelvek) is rendelkezésre all. A morfolégiai leirashoz
olyan deszkriptorok felvételezése szlkséges, melyek fajspecifikusak, a fajon belll pedig az adott
tétel morfolégiai megkuldnboztethetéségét teszik lehetévé a leirt paraméterek altal. A deszkriptorok
felvételezése pomologiai fotodokumentacioval egészul ki (2. dbra).

A leiré deszkriptorok felvételezése minimum két egymast kdvetd évet vesz igénybe, a
termdre fordulast kdvetéen. Abban az esetben, ha a felvételezett paraméterek értékei eltérnek a két
év soran, szukseg lehet egy harmadik évre is.

A deszkriptorok sora kiterjed a felvételezett génbanki tétel virdganak paramétereire,
beleértve a sziromlevél jellegzetességeit (alakjat, a sziromlevél kormét, a sziromlevél vallat, szinét,
hullamossagat, a sziromlevelek egymastol valé tavolsagat), a porzék és a bibe allasat és
jellegzetességeit, a csészelevelek alakjat, allasat. Felvételezenddk a tétel levelére vonatkozo
jellemzék (levéllemez szine, fonak molyhossaga, levélszél flirészessége/csipkézettsége,
levélmirigyek, levélnyél paraméterei stb.). A gyimdlcs jellemzdi a felvételezendd deszkriptorok
részének legaldbb 40%-at adjak (3. dbra). A gyumdlcs paraméterek kdzott szamos deszkriptor a
gyumadlcs kullemét jellemzi (alapszin, feddszin, lenticellak szama, kocsany mélyedés, bordazottsag
stb.), mig néhany deszkriptor a gyuimolcs husat (szine, lédussaga, allaga stb.) és magjat (formaja
hasi nézetben, oldalnézetben stb.). Vannak deszkriptorok, melyek a fajta nOvekedését és vessz6it
jellemzik. A téli nyugalmi idészakban felvételezendék az éves vessz6 paraméterek (rigyek allasa,
vessz8 szine, lenticellak szama stb.), valamint a fa elagazddasara, habitusara és ndvekedési
erélyére mutatd deszkriptorok. A hajtas paramétereit az aktiv ndvekedési idészakban szikséges
sorra venni, hiszen van olyan paraméter, amely csak ekkor felvételezhetd, példaul egyes fajoknal a
hajtas fels§ harmadanak antocianos elszinez6dése.

A felvételezend6é deszkriptorok harom csoportra bonthatok, vannak kvantitativ, azaz
mennyiségi paraméterek, melyek egy folyamatos vagy diszkrét linearis skalan fejez6dnek ki. A
kvalitativ, azaz
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3. abra. Felvételezendd deszkriptorok eloszlasa

minéségi tulajdonsagok diszkrét értéket vesznek fel. Az al-minéségi tulajdonsagok pedig olyan

.....

A fenotipusos jellemz6k mellett a genotipus vizsgalata is jelent6és. A gylimodlcstermd
ndvények genetikai ujjlenyomatanak elkészitése, a rokonsagi kapcsolatok feltérképezése az NBGK
gyljtemeényében 2021-ben kezdédott el [4]. Mindezek mellett egy-egy génbanki tétel értékelésénél
a gyumdlcs beltartalmi értékeit és feldolgozhatésagat is vizsgaljuk. A gyimolcs tételek terméseibdl
ivolevet, aszalvanyt, purét, lekvart, bef6éttet, kompotot készitink, melyeket aztan érzékszervi
biralatok ala vetunk (4. abra).

4. abra. Az NBGK gyiimélcs mintainak iz- érzékszervi biralata (2022)

Koszonetnyilvanitas
A kutatas a Témateriileti Kivalosag Program (TKP 2021-NKTA-03) tdmogatasaval késziilt,
valamint a Horizon Europe program, “Promoting a Plant Genetic Resource
Community for Europe (PRO-GRACE)” projekt tamogatasaval (projekt szam 101094738).




Gyurké Adrienn, Sziics-Nagy Vivien, Simon Attila, Oszi Balint, Baktay Borbala

Irodalomjegyzék

[1] Brézik, S., Nagy, P., Szentivanyi, P. : Tervtanulmany a gyimolcstermé ndvények megérzésére. GYDKFV.
Kiadvany, Budapest, 1976

[2] Eurpoean Cooperative Programe for Plant Genetic Resources (ECPGR) iranyelvek
https://www.ecpgr.cgiar.org/EVANS

[38] G. Toth, M., Szani, Zs. (2004). Traditional farming within the Carpathian basin - pomaceous fruits. International
Journal of Horticultural Science, 2004, Vol. 10, No.3, pp. 15-18, DOI: 10.31421/1JHS/10/3/497

[4] Gyurkd, A. : Karpat-medencei kortefajtak vizsgalata molekularis markerezéssel, Diplomamunka, Neumann
Janos Egyetem- Kertészeti és Vidékfejlesztési Kar, 2022

[5] International Union for the Protection of New Varieties of Plants: General introduction to the examination of
distinctness, uniformity and stability and the development of harmonized descriptions of new varieties of
plants TG/1/3. UPOV, Geneva, 2002, p.10. https://www.upov.int/

[6] Kiraly, I., Ladanyi, M., Nagyistvan, O., Téth, M. (2015) Assessment of diversity in a Hungarian apple gene bank
using morphological markers. Organic agriculture, 2015, No 5, pp. 143-151, DOI: 10.1007/s13165-015-0100-z

[7] Kiraly, I. : Karpat-medencei almafajtak jellemzése pomologiai vizsgalatokkal és mikroszatellit alapd molekularis
markerezéssel. Doktori értekezés, Budapesti Corvinus Egyetem, Gyimdlcstermd Novények Tanszék, 2013.

[8] Kocsisné, G.M., Bolla, D., Anhalt-Briiderl, U.C.M. et al. Genetic diversity and similarity of pear (Pyrus
communis L.) cultivars in Central Europe revealed by SSR markers. Genetic Resources and Crop Evolution,
2020, No. 67, pp.1755-1763, DOI: 10.1007/s10722-020-00937-0

[9] Nemzeti Génbanki Adatbazis 2022

[10] Nyéki, J., Szabé, T.,Soltész, M. : Kértefajtak vizsgalata génbankokban. Debreceni Egyetem AGTC MEK
Kertészettudomanyi Intézet, 2012, pp. 11-17.

[11] Papp, D., Ficzek, G., Stégerné Maté, M., Nétin, B., Kiraly, 1., Toth, M. : Karpat-medencei régi almafajtak
beltartalmi értékei és perspektivai a XXI. szazad hazai gyimdlcsnemesitésében. Kertgazdasag, 2011, Vol. 43,
No. 1, pp. 23-27.

[12] Pepd P. : Novénynemesités. Agrar- és Gazdalkodastudomanyok Centruma. Mez&gazdasagi-,
Elelmiszertudomanyi- és Kérnyezetgazdalkodasi Kar, Kertészettudomanyi Intézet, Debrecen, 2010, pp. 73-76.

[13] Suranyi, D. : A génbankok kialakulasanak kezdetei In: Solt M., (szerk.): Magyar gyimodlcsfajtak. Mezégazda
kiado, 2014, pp. 26-28.

[14] Szalatnay, D., Eder-Bauermeister, R., Duffy, B., Kellerhals, M. :Characterization of fruit genetic resources in
Switzerland. Acta Horticulturae, 2009, No. 814, pp.143-148.

[15] Téth, M. (2005). Exploring and preserving old apple cultivars of the Carpathian basin. International Journal of
Horticultural Science, 2005, Vol.11, No. 3, pp. 9-13. DOI: 10.31421/IJHS/11/3/592

[16] Téth, M., Baliko, E., Szani, Zs. : Evaluation of fruit quality of old apple cultivars originating from the foot of the
Carpathian Mountains, for utilization in breeding and in organic farming. International Journal of Horticultural
Science, 2005, Vol. 11, No. 3, pp. 15-24. DOI: 10.31421/1IJHS/11/3/593



https://www.ecpgr.cgiar.org/EVANS
https://doi.org/10.31421/IJHS/10/3/497
https://www.upov.int/
https://doi.org/10.1007/s13165-015-0100-z
https://doi.org/10.1007/s10722-020-00937-0
https://doi.org/10.31421/IJHS/11/3/592
https://doi.org/10.31421/IJHS/11/3/593

